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الأطروحة أو الرسالة عنوان  

 )عسل وتشخيص جراثيم السبلمونيلا والاجنبش ذاث الصلت من اللحم الطبزج وبيئت مجسرة البصرة( 

الاطروحة او الرسالة ملخص  

  ةالخلاصــــ

العٌنات التً تم اخذها  . ;816اذار  86لغاٌة  :816اٌلول  >6( عٌنة من مجزرة البصرة للفترة من 892ذات الصلة فً اللحوم الطازجة وأجزاء مختلفة من المجزرة. تم جمع  ) تهدف هذه الدراسة إلى الكشف عن وجود السالمونٌلا وألاجناس

(، أنسجة 2;( عٌنة من الأغنام ]الأنسجة العضلٌة )99([، )61( والصفراء ):6(، أنسجة الكبد )82الابقار ]الأنسجة العضلٌة )( عٌنة من 6;([، )81( والصفراء )61(، أنسجة الكبد )1;( عٌنة من الجاموس ]الأنسجة العضلٌة )21تكونت من )

 .( عٌنة من مٌاه الصرف الصح89ً([ و )62(، واٌدي العاملٌن )62(، الأرض )62( مسحة ]الجدار )6;([، )68( والصفراء ):8الكبد )

، التصنٌف المصلً والتقنٌات الجزٌئٌة التجاري API 20 (Eٌات تشمل الاختبارات البكترٌولوجٌة التقلٌدٌة ، عدة ) تم استخدام تقنٌات مختلفة فً هذه الدراسة لتقٌٌم وجود السالمونٌلا و ألاجناس المماثلة ظاهرٌا التً تلوث اللحوم النٌئة، وهذه التقن

 كانت هناك اختلافات فً النتائج بٌنمن جانب اخر  API 20 E .كما حددتها اختبارات   Proteus mirabilisعٌنة  إٌجابٌة  ;9نتائج هذه التقنٌات إلى عدم وجود السالمونٌلا فً العٌنات التً تم فحصها، بٌنما كانت شٌر ت .تفاعل البلمرة المتعدد()

API 20 E  ( عزلة تم تحدٌدها باعتبارها ::والفحص المصلً، حٌث ان )Citrobacter freundii    باستخدام API 20 E ( عزلة 96، بٌنما نتائج الفحص المصلً تشٌر إلى وجود )Citrobacter braakii    (69و ) منEnterobacter spp. . 

من هذه العزلات  (13)فقط  تفاعل البلمرة المتعدد ان     قاعدة ناٌتروجٌنٌة(. وأكدت نتائج >6;) viaBجٌن قاعدة ناٌتروجٌنٌة( و 21;) spvCقاعدة ناٌتروجٌنٌة(، جٌن  8:9)  invAخضعت هذه العزلات لتفاعل البلمرة المتعدد للتحري عن جٌن 

 . Citrobacter freundii( عزلة لم تؤكد كسالمونٌلا أو 96، و ) Citrobacter freundiiهً 

من المضادات الحٌوٌة،  2،  للحساسٌة الدوائٌة ضد  API 20 Eالتً شخصت بأستخدام Proteus mirabilis( عزلة من ;9( عزلة غٌر المؤكدة و)96تم تأكٌدها بتفاعل البلمرة المتعدد، )التً  Citrobacter freundiiعزلة من ( 69أختبرت ) 

( عزلة التً لم تؤكد بتفاعل البلمرة المتعدد كانت اعلى مقاومة ضد 96كانت ضد الأمبٌسلٌن ونوفوبٌوسٌن، فً حٌن كانت أدنى حساسٌة ضد الجنتامٌسٌن وسٌبروفلوكساسٌن. اما )  Citrobacter freundiiبٌنت النتائج ان أعلى مقاومة لل 

أظهرت أن أعلى المقاومة كانت ضد الأمبٌسلٌن وتتراساٌكلٌن، فً حٌن كانت أدنى حساسٌة ضد الجنتامٌسٌن،   Proteus mirabilis( عزلة من ;9الامبٌسلٌن ونوفوبٌوسٌن فً حٌن كانت ادنى حساسٌة ضد الجنتامٌسٌن والتتراسٌكلٌن . بٌنما  )
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Isolation and identification of Salmonella spp. and related genera from raw meat and Basrah abattoir environment 
 

Abstract of Thesis 

 

Summary 

This study aimed to detect the presence of Salmonella spp. and related genera in raw meat and different parts of abattoir. A total of (298) samples were collected from Basra 

abattoir from 16 September  2014 to 21 March 2015. These samples are composed of (80) samples from buffalo [muscular tissue (50), liver tissue (10) and bile (20)], (51) samples 

from cow [muscular tissue (27), liver tissue (14) and bile (10)], (93) samples from sheep [muscular tissue (57), liver tissue (24) and bile (12)], (51) swabs [wall (17), ground (17), 

worker's hands (17)] and (23) samples of sewage. 

Different techniques were used in this study to evaluate the presence of  Salmonella spp. and phenotypically similar genera which contaminate the raw meat, these techniques 

include traditional bacteriological assays, commercial identification kit (API 20 E), serotyping and molecular techniques (multiplex PCR). Results of  these techniques indicate the 

absence of  Salmonella spp. from tested samples, however, 35 samples  were positive to Proteus mirabilis, as identified by  API 20 E system.  

There were differences between API 20 E and serotyping in results, (44) isolates were identified as Citrobacter freundii by using API 20 E, whereas, results of serotyping indicate 

presence of (31) isolates as Citrobacter  braakii and (13) Enterobacter spp.,. These isolates were subjected to mPCR [invA gene (243 bp), spvC gene (570 bp) and  viaB gene (516 

bp)]. The results of mPCR confirmed only (13) of these isolates as Citrobacter freundii, the other (31) isolates were not confirmed as Salmonella spp. or Citrobacter freundii.  

The results of (13) isolates of Citrobacter freundii which confirmed by mPCR, (31) unconfirmed isolates  and (35) isolates of Proteus mirabilis were identified according to  API 

20 E system, all these isolated bacteria were tested for their antimicrobial susceptibility against 7 antimicrobial agents,  showed that  the highest resistance of Citrobacter freundii  

isolates was against ampicillin and novobiocin, whereas the lowest resistance was against gentamycin and ciprofloxacin. However, (31) isolates which unconfirmed by mPCR 

showed that, the highest resistance was against ampicillin and novobiocin, whereas the lowest resistance was against gentamycin and tetracycline. While (35) isolates of Proteus 

mirabilis showed that, the highest resistance was against ampicillin and tetracyclin, whereas the lowest resistance was against gentamycin, ciprofloxacin, novobiocin and 

ceftriaxone.   

  


